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Oberflachenmodifikationen von Silika Nanopartikeln fithren zu
einer verringerten Inflammasomaktivierung und verringerter
Expression ausgewahlter inflammatorischer Gene
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Konzept der Arbeit: Nanomaterialien fordern die allergische
Entzindung in der Lunge
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Abbildung 1: (A) Schematische Darstellung des OVA Sensibilisierungsprotokolls (1 ug OVA+Alum, intraperitoneal), NP
Instillation (50 pg/Maus, intratracheal) und Allergenprovokation (1% OVA, inhalativ fir 20 min). Readout: Plasma, BAL,
Realtime PCR und Westernblot. (B) Gruppendarstellung (8-10 Mause/Gruppe). NS, nicht sensibilisierte Mause, injiziert mit
PBS+Alum; S, sensibilisiert mit OVA. Die Aufteilung der Gruppen erfolgte nach Partikel oder -liberstand (CTL) -Instillation
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Abbildung 2: Schematische Darstellung der Gesamtzahl der Neutrophilen in nicht sensibilisierten Mausen, instilliert mit 50 pg/Maus SiO, (rot), SiO, -PEG (griin), SiO,—P (gelb) SiO,—NH, (blau). n=8-10/Gruppe;
*p<0.05 **p<0.01 ***p<0.001 vs entsprechende Kontrolle
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Abbildung 3: Inflammasomaktivierung in LPS-primed Maus BMDC (A) Westernblot fur IL-1B, aktive Form (p17) im Uberstand (SN), pro-aktive (pro-IL-1B) und aktive Form (p17) im Zellextrakt (XT) (B) ELISA fiir IL-1B
vom Wildtyp (WT) oder NLRP3 -/- Maus BMDC behandelt mit steigenden Konzentrationen (0-1000ug/ml) von SiO, (rot), SiO, -PEG (gruin), SiO, —P (gelb) SiO,—NH, (blau). Als Kontrolle wurden Alum oder

Monosodium Urate Kristalle (MSU) eingesetzt (Insert).
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Abbildung 4: Genexpressionsanalyse mittels Arrays. (A) Streudiagramm von PCR arrays vergleichen die in Lungen induzierten Gene von SiO,-PEG S-MAause (obere Grafik) oder SiO,-NH, S-Mause (untere Grafik) vs
entsprechende Kontrolle (CTL). Grine, rote und schwarze Punkte zeigen Gene, die im Vergleich zur Kontrolle hoch- bzw. runterreguliert oder unreguliert sind. (B) Reprasentative Regulation von Th2/Thl Zytokinen
und Chemokinen (mittleres Feld), und Marker fir die alternative (AA®) bzw. fir die klassische Aktivierung von Makrophagen (CA®) in nicht-sensibilisierten (NS) oder in sensibilisierten (S) Mausen, instilliert mit SiO,-

PEG (gruine Balken) oder SiO,-NH; (blaue Balken) vs entsprechende Kontrolle (CTL).
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